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MACHINE LEARNING ', D5 aujourd’hui, I'Institut de Martigny accueille pres de 150 spécialistes du

L’IDIAP joue ses atouts dans la bio-

Les algorithmes d’apprentissage, utilisés dans la reconnaissance de la pamle S apphquent
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es compétences suisses en

matiére de bioinformatique
ne sont plus a démontrer. L'Ins-
titut suisse de bioinformatique,
celui de I'ISREC, celui en com-
mun entre 'EPFZ et I'Université
de Zurich, et surtout Swiss-Prot,

une des bases de données les

plus importantes pour I'analyse
des protéines, placent en effet
notre pays parmi ceux qui excel-
lent dans ce secteur. 1l faut dire
que la bio-informatique, ma-
riage entre ’analyse de I'infor-
mation biologique (en majorité
sous forme de séquences généti-
ques et de structures de protéi-
nes) et les outils informatiques
sur lesquels elle est fondée, a
pris un essor fulgurant depuis le
décryptage de la carte du gé
nome humain.

~domaine public). Deux voies
d’approche sont généralement

utilisées: 1a combinaison de mé-

thodes bio-informatiques avec
de nouvelles stratégies expéri-
mentales (génomique compara-
tive, analyse des profils d’expres-
sion, etc.) et la recherche de mé-
thodes prédictives basées sur
une analyse de plus en plus sen-
sible des séquences (similarité,

-motifs fonctionnels ou structu-

raux). 'r
Mais qui dit étude des béquen-

ces, dit aussi traitement de si-.

gnaux de plus en plus subtils (si-
gnal processing, en anglais) et
apprentissage statistique (Ma-
chine Learning) avec des outils
comme des réseaux de neurones

artificiels (neural networks). Dés -
aujourd’hui et jusqu’a vendredi,

ces deux domaines de re
cherchs, basés sur le développe-

ment d’algorithmes mathémati- -

ques, sont a '’honneur du sémi-
naire organisé par 'Institut
Dalle Molle d’intelligence artifi-
cielle perceptive (IDIAP) de Mar-
tigny, en collaboration avec I'E-
cole polytechnique fédérale de
Lausanne (EPFL), ou pres de cent

traitement des signaux avec le
laboratoire du professeur Murat
Kunt de I'EPEL». Les deux institu-
tions étudieraient par ailleurs
un rapprochement plus formel
dans le but d’optimiser leurs
connaissances en bm—mformatb

- que, notamment.
Le Machine I.ﬂming extrai_t

de grandes bases de données
des concepts généraux

Autant d’atouts que le petit Ins-

gnés, classés, etc.) par camparal-
son directe, mais a travers la
construction d’'un modele qui

‘tente, dans une premiere étape,

d’en capturer les propriétés
COmImunes. |

Une des grandes familles de pro-
blémes sur lesquels travaille I'F
DIAP reléve des séquences d’'in-
formation, notamment présen-
tes dans la reconnaissance de la
parole ou des images vidéo.
Dans ces cas-1a, la taille des sé

titut valaisan entend désormais
mettre en avant dans les recher-
ches de génomique fonction-
nelle et structurale. Et plus par-
ticuliérement encore, les techni-

‘ques de Machine Learning. Cette

expression anglo-saxonne dési-
gne un ensemble de techniques

~souvent basées sur les statisti-

ques qui ont pour but d’extraire

‘de grandes bases de données des

concepts généraux et unifica-

teurs. Ce sont les algorithmes

dits d’apprentissage. Ainsi, de la
reconnaissance vocale a.1'étude
des séquences de génes ou de
protéines, le processus demeure
le méme. «Il existe, par exemple,
une multltude de manieéres d’é
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quences est en effet trés varia-
ble, ce qui nécessite des modéles

‘particuliers. «Pour résoudre ces

problémes, on utilise des mode-
les statistiques comme les chai-
nes de Markov (un theme qui sera
abordé par le professeur Anders

- Krogh de 'Université de Copenhague,

ce mercredi 4 septembre, dans le ca-
dre de 1'étude des protéines et de
I’ADN, ndlr).» Pour I'analyse de
données essentiellement sé
quentielles, les modéles probabi-
listes fondés sur les chaines de
Markov (simples ou cachées) se
sont révélés particulierement
fructueux. LADN, d’abord repré-
senté par les lettres A, C, T, G -
les-quatre molécules primordia-
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